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WSTĘP  

 Wzrost  konkurencyjności polskiej hodowli zarodowej kur nieśnych na globalnym rynku determinowany jest 

poziomem  metod oceny wartości użytkowej jak i genetycznej ptaków. Celami projektu są: opracowanie 

prototypowych rozwiązań system informatycznego wspomagającego pomiar i rejestracje cech użytkowych, 

poszerzenie dotychczasowego panelu cech o jakość skorupy jaja oraz oszacowanie parametrów genetycznych i 

predykcja łącznej wartości hodowlanej kur.  

 

MATERIAŁ I METODY 

Materiał eksperymentalny stanowią dwa rody kur nieśnych: P55 (Barried Rock) i S55 (Sussex). Analizą objęte są 

cztery pokolenia każdego z rodów. Rejestrowane sa następujące cechy: masa ciała [MC], dojrzałość płciowa [DP], 

średnia masa jaja [MJ], nieśność początkowa [NP], tempo nieśności początkowej [TNP] i grubość skorupy jaja [SJ]. 

 

WYNIKI I DYSKUSJA 

 Rejestracja poszczególnych cech odbywa sie z wykorzystaniem autorskich opracowań informatycznych 

obejmujących między innymi zbiór samodzielnych aplikacji desktopowych, współpracych z urządzeniami 

pomiarowymi. Odnotowane cechy są zapisywane w utworzonych strukturach relacyjnych na poziomie SQL Server 

2019. Oszacowano współczynniki odziedziczalności cech zawierające się od 0.0693 (TNP-P55) do 0.475 (MC-P55) 

oraz współczynniki korelacji genetycznej i korelacji środowiskowej między cechami. Dokonano również predykcji 

łącznej wartości hodowlanej na podstawie wielocechowego modelu zwierzęcia BLUP.  

 

WNIOSKI  

 Zastosowanie nowoczesnych rozwiązań informatycznych eliminuje ryzyko błędnej rejestracji cech. 

Implementacja metody BLUP pozwala na efektywne wykorzystanie informacji rodowodowych i użytkowości kur w 

programie genetycznego doskonalenia. 
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INTRODUCTION   

The increase in the competitiveness of Polish breeding of laying hens on the global market is determined by the 

level of methods of the performance and genetic evaluation. The objectives of the project are: to develop the prototype 

solutions, an IT system supporting the measurement and registration of performance traits, extend the  panel of traits 

with the quality of the eggshell, and to estimate  the genetic parameters and predict the joint genetic values of hens. 

 

MATERIAL AND METHODS  

The experimental material consists of two strains of laying hens: P55 (Barried Rock) and S55 (Sussex). The 

analysis covers four generations of each strain. The following traits are recorded: body weight [BW], sexual maturity 

[SM], average egg weight [AEW], initial egg production [IEP], rate of initial egg production [RIEP], and eggshell 

thickness [ET]. 

 

RESULTS AND DISCUSSION 

The registration of traits is carried out by the use of the original IT solutions, including, among others, a set of 

individual desktop applications connected with measuring devices. The recorded traits are saved in the created 

relational structures at the SQL Server 2019 level. The heritability coefficients of traits ranged from 0.0693 (RIEP-

P55) to 0.475 (BW-P55) as well as the genetic and environmental correlation coefficients between the traits were 

estimated. The joint breeding values were also predicted on the basis of BLUP under a multitrait animal model. 

  

CONCLUSIONS  

The use of modern IT solutions eliminates the risk of incorrect registration of traits. The implementation of the 

BLUP method allows for the effective use of pedigree information and the performance of laying hens in the genetic 

improvement programme. 
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